
Comment sonder la structure de peptides en phase 
gazeuse ?
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Structure primaire des peptides et 
protéines

2
Nature des fragments

Structure tridimensionnelle 
des peptides et protéines



� ������������	
��	��
�
��	����������

������	�����	�"��#�#��"���$���� ��#���%�&�

O

R N
CHR'

OH

R N
CHR'

O

R NH2

H+

c ione–

3

Poster Renjie Hui
P1-078 

R N
H

R N
H

CHR' z• ion



N
H

O

N

HH

H

N
H

O

N

HH

H ��#�����

�� a

N
H

O

N

HH

H+

e- �����	�'�� ��	��$����(

) $�	������%�&

R. Zubarev et al. JACS, 1998

� ���������	�������

4

N
H

O

N

HH

H

N
H

O

N

HH

H

N
H

O

N

HH

H+

e-

+

-

H+ transfer
rupture
N-Ca

ions c et z

NH

O

N

HH

H

-

+
rupture
N-Ca

H+ transfer
F. Turecek JACS, 2003

A. Savicka et al. J. Phys Chem. 2003

� ���������	���������������



� �
������ �	�
��	����	�����	�������������	���	��	
���
��
��	���	
�
�����	�

� ������ �� �	������������	��	��	���
��
��	

*�+�$��'��

5

� ������ �� �	������������	��	��	���
��
��	
�����������������	���	
�
�����

� ! "������ �
� �������������	��	��	#���$	���
��
��#�$	��������%
�# �$	

��	
�
�	 ����	�������	���	
�
�����	��
����
� &���������	��
�	
��������	
�����	��	������������



��#��"���,�-�.

� ���������	�
��	�

� '()*+,�-. /	 0	/.1 /0

� '()�+,�-. /	 0	/.1 /0

� '()�+,��!!.	0	/.1 /0

OO O OO

Spectres IRMPD disponibles

6

N
H

CH C

R

N
H

CH C

H

N
H

CH C

CH2

CH CH3

CH3

N
H

CH C

CH2

R'

CH2

CH2

CH2

NH3

H3N CH C

CH3 OH

CH2

C

OH

O

CH2

OH

NH2



��#��"���,�-�.

� ���������	�
��	�

� '()*+,�-. /	 0	/.1 /0

� '()�+,�-. /	 0	/.1 /0

� '()�+,��!!.	0	/.1 /0

OO O OO

Spectres IRMPD disponibles

7

N
H

CH C

R

N
H

CH C

H

N
H

CH C

CH2

CH CH3

CH3

N
H

CH C

CH2

R'

CH2

CH2

CH2

NH3

H3N CH C

CH3 OH

CH2

C

OH

O

CH2

OH

NH2

16 rotateurs : plus de 50 millions de conformères possibles
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N 79.04

M 72.58

L 66.20

K 62.00

J 60.31

Familles

Energies relatives 
(kJ/mol)

AMOEBA

Structure compacte
liaison H sur le NH de 

Structure étendue

I
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J 60.31

I 56.03

H 52.31

G 48.87

F 41.89

E 34.11

D 27.51

C 22.93

B 17.67

A 0.00

Structure compacte
Pas de liaison H sur le NH2
de l’amide terminal

A

liaison H sur le NH2 de 
l’amide terminal

G
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