Comment sonder la structure de peptides en phase
gazeuse ?
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Structure primaire des peptides et
protéines
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Structure tridimensionnelle
des peptides et protéines
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16 rotateurs : plus de 50 millions de conformeres possibles
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Energies relatives

Familles
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79.04
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Structure étendue
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Structure compacte

Pas de liaison H sur le NH,

de I'amide terminal

Structure compacte
liaison H sur le NH,, de
I'amide terminal
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